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Les informations sur I’émergence de la MHE en Europe sont disponibles dans la note Emergence de la MHE en
France, et la note du 21/11/2023.

Le décompte des foyers dans cette note débute au 01/06/2024.

Fiche rédigée en collaboration avec le Laboratoire de santé animale de ’Anses! (LNR et LR OMSA) et e
Cirad2

Informations sur la maladie hémorragique épizootique (MHE)

La MHE est une maladie virale infectieuse, non contagieuse, a transmission vectorielle (arbovirose) des
ruminants domestiques et sauvages, principalement du cerf de Virginie (Odocoileus virginianus) et des
bovins. Les moutons, les chévres et les camélidés peuvent également étre réceptifs, mais ne présentent
pas de signes cliniques. Le diagnostic différentiel doit étre fait avec la fievre catarrhale ovine (FCO). Le
virus de la MHE (EHDV) est transmis entre hétes ruminants par des espéces de moucherons piqueurs
du genre Culicoides. Les infections de la MHE sont donc saisonnieres. Dans les régions nord-
américaines, le cerf de Virginie est 'espece la plus gravement touchée, la forme suraigué ayant un taux
de 1étalité élevé. Chez les bovins, les signes cliniques sont rares, mais des symptomes de fievre,
d’anorexie, de dysphagie, d’émaciation, de stomatite ulcéreuse, de boiterie, de détresse respiratoire et
d’érythéme du pis ont été rapportés (source : manuel terrestre de TOMSA).

La MHE circule au Maghreb, en particulier en Tunisie ou elle a été détectée pour la premiere fois dans
des élevages de bovins en 2006 (sérotype 6), puis en 2015 (sérotype non identifié) et en 2021 (sérotype
8), avec plusieurs années sans détection entre chaque épisode. Cette derniére épizootie en Tunisie a causé
plus de 200 foyers dans tout le pays (source : CNVZ le 10/2015, preprint le 09/11/2022, BHVSI du
07/12/2021, Note d'information de ’Anses du 11/05/2023). A ce jour, il n’existe pas de vaccin disponible
contre le sérotype 8 de la MHE.
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La maladie avait été détectée a la Réunion a partir de 2003 et dans les Antilles francaises en 2010 et 2011
(Gerbier et al. 2011).

La MHE est catégorisée « D+E » au reglement européen 2016/429 (reéglement d’exécution UE
2018/1882), ce qui implique I'obligation de déclaration des foyers et la restriction des mouvements intra-
communautaires (plus d’information sur la définition des catégories de maladies via ce lien).

L’ECDC actualise régulierement les cartes de distribution de ces vecteurs en Europe (lien). L’Efsa fournit
une synthese compléte sur la maladie et ses vecteurs (lien).

Plus d’informations sur les culicoides en Europe sont disponibles dans la note : Que sait-on des especes
de Culicoides associées a la faune sauvage en région tempérée européenne ? Synthese des données de la
littérature.

Des foyers bovins puis un cas de MHE sur un cerf élaphe ont été détectés pour la premiere fois en Europe (hors
territoires ultra-marins) le 28/10/2022 en Italie (dans le sud de la Sardaigne puis en Sicile). Des foyers ont ensuite
été détectés en Espagne. L'IZS a montré dans une publication de mai 2023 l'origine nord-africaine du virus en
observant une identité de génome supérieure a 99 % entre la souche isolée en Italie et la souche de sérotype 8 isolée
en Tunisie en 2021 (source : Lorusso et al. 2023, alerte Promed du 18/04/2023).

Point de situation du 01/06/2024 au 26/11/2024 :

Espagne

Deux foyers bovins ont été déclarés, détectés les 09 et 30/10/2024. Un cas sauvage a été confirmé chez un cerf
élaphe le 27/09/2024 en Aragon (source : ADIS le 25/11/2024). Un bilan de situation des zones infectées en 2023
et 2024 a été publié par les autorités sanitaires. Les foyers récents sont localisés dans le nord du pays, notamment
dans des zones qui n’avaient pas été infectées en 2023, jusqu'au littoral méditerranéen (source: MAPA le
20/11/2024).

France

Communiqué de presse MASAF le 28/11/2024: « Entre le 1er juin et le 28 novembre 2024, 2 673 foyers de maladie
hémorragique épizootique (MHE) ont été recensés en France dans des élevages a la faveur de la reprise de
1&apos;activité du vectorielle (c&apos;est-a-dire des culicoides). Les départements touchés par la MHE depuis le
ler juin 2024 sont : Haute-Garonne, Gers, Pyrénées-Atlantiques, Hautes-Pyrénées, Landes, Maine-et-Loire,
Pyrénées Orientales, Ariége, Dordogne, Tarn, Tarn-et-Garonne, Aude, Aveyron, Loire-Atlantique, Lot, Lot-et-
Garonne, Hérault, Vendée, Vienne, Indre-et-Loire et Sarthe, Cantal, Charente, Charente Maritime, Creuse, Cher,
Lozere, Morbihan, Ille-et-Vilaine, Mayenne.».

Cela représente +142 foyers par rapport a la semaine précédente, sans extension sur un nouveau département.

Le périmetre de la zone régulée évolue en conséquence (figure 1).

Le virus de la MHE a été détecté pour la premiere fois le 04/09/2023 dans les Pyrénées-Atlantiques. En 2023 et au
premier semestre 2024, 20 départements avaient été infectés (par ordre chronologique de premiére détection):
Pyrénées-Atlantiques (premier foyer le 04/09/2023), Hautes-Pyrénées (08/09/2023), Ariege (20/09/2023), Gers
(25/09/2023), Haute-Garonne (25/09/2023), Landes (04/10/2023), Tarn (06/10/2023), Aude (12/10/2023), Lot-
et-Garonne, Gironde, Tarn-et-Garonne, Dordogne, Correze, Vendée, Deux-Sevres, Loire-Atlantique, Lot, Haute-
Vienne, Morbihan et Pyrénées-Orientales (source : communication DGAL du 09/08/2024).

Un premier cas sauvage a été détecté en France le 25/09/2023 sur la commune de Loudenvielle dans les Hautes-
Pyrénées, sur un cerf élaphe trouvé mort a proximité d’un élevage de bovins infecté par le virus de la MHE (source :
SAGIR, communiqué de presse MASA le 09/10/2023).
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Figure 1. Localisation des communes dans lesquelles des foyers de MHE ont été détectés depuis le 04/09/2023 et
délimitation de la zone réglementée (source : site MASAF le 28/11/2024).

Les recommandations de gestion et de prévention sont disponibles sur le site de GDS-France Maladie
Hémorragique Epizootique : MHE.

Italie

Le dernier cas sauvage a été détecté le 18/12/2023 sur un daim européen en Sardaigne (source : Commission
européenne ADIS le 05/02/2023).

Portugal

Dernier foyer détecté le 18/10/2024 (source: Commission européenne ADIS le 04/11/2024). On observe une
extension vers le sud, avec un premier foyer détecté le 16/10/2024 dans la province de Settbal (source:
Commission européenne ADIS le 28/10/2024).
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Figure 2. Localisation des foyers de maladie hémorragique épizootique (MHE) détectés depuis le 01/06/2024 et

sur les quatre dernieéres semaines (incidence mensuelle) (source : Commission Européenne ADIS le 25/11/2024).
ATTENTION : pour la France, voir la situation actualisée sur la carte ci-dessus du MASAF)

Tableau 1. Nombre de foyers domestiques et de cas de MHE en Europe par pays et par espece depuis le
01/06/2024 (source : commission Européenne ADIS le 25/11/2024). NB: des cas de transmission a d’autres
especes sauvages peuvent étre connus des services en charge de la surveillance de la faune sauvage. Données
précises pour la France non disponibles.

Andorre 24/07/24 24/07/24 1 0] 0
Espagne 28/06/24 30/10/24 176 1 2
Portugal 13/07/24 18/10/24 46 0] o)
Total

Europe 28/06/24 30/10/24 223 1 2
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Ce document créé dans le cadre de la Plateforme d’épidémiosurveillance en santé animale (ESA) peut étre utilisé et
diffusé par tout média a condition de citer la source comme suit et de ne pas apporter de modification au contenu
« © https://www.plateforme-esa.fr/ »

5/5


http://doi.org/10.5334/ohd.33
https://doi.org/10.4081/gh.2013.70
https://www.ecdc.europa.eu/en/disease-vectors/surveillance-and-disease-data/biting-midge-maps
https://doi.org/10.3390/microorganisms11051339
https://doi.org/10.17236/sat00337
https://www.plateforme-esa.fr/

