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Essentiels  

• Deux cas de peste porcine africaine (PPA) détectés à Bellaterra, au nord de Barcelone sur des 
cadavres de sanglier le 26/11/2025. 

 

• Les cas sont situés à 94 km de la frontière française. 
  

 
 

Sources et liens 

• Communiqué de presse du ministère de l’agriculture espagnol (MAPA) : le 28/11/2025 
 

• Bulletin hebdomadaire de veille sanitaire internationale du 25/11/2025 (BHVSI) 

 
 

Les services vétérinaires espagnols ont confirmés deux cas de peste porcine africaine (PPA). Les résultats 
positifs ont été détectés chez deux sangliers retrouvés morts, le 26 novembre, à Bellaterra 
(Barcelone)  (source : MAPA le 28/11/2025).  
 
Les deux carcasses de sanglier sauvage étaient distantes d’environ un kilomètre, et situées à proximité 
du campus de l’Université autonome de Barcelone, soit à  à 94 km de la frontière française (figure 1). 
 
Entre 1960 et 1994, l’Espagne avait lutté contre la PPA (génotype 1). Il s’agit donc de la première détection 
du virus en Espagne depuis 1994. A ce stade, nous n'avons pas d'information sur le génotype de PPA ni 
sur l'origine de cette infection. Une enquête épidémiologique est en cours.  
Toutes les mesures de gestion ont été mises en place comprenant la délimitation de la zone infectée, la 
recherche active et l’élimination sous contrôle officiel des carcasses de sangliers, l’interdiction de la 
chasse dans la zone afin d’empêcher le déplacement des sangliers vers la zone indemne, la restriction des 
activités de nature non essentielles, le renforcement de la surveillance évènementielle et des mesures de 
biosécurité dans les élevages porcins, ainsi que des visites officielles dans ces établissements. 
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Figure 1. Localisation des cas de PPA en Espagne au 28/11/2025 (point rouge)(source : MAPA le 
28/11/2025, carte Google Maps). 
 
 

Encadré. Distribution géographique des différents génotypes du virus de la peste 
porcine africaine 
La PPA est  est classée par l’OMSA comme étant la première source de mortalité des porcs domestiques 
dans le monde. 
On compte à ce jour 24 génotypes différents du virus de la PPA. Ils sont tous présents sur le continent 
africain mais seuls deux génotypes ont été identifiés en dehors de l’Afrique, le génotype I depuis 1958 
et le génotype II depuis 2007. 
Le virus de génotype II est responsable de l’épizootie qui a débuté en 2007 en Géorgie et qui s’est 
propagée depuis en Russie, Europe, Chine, Asie du sud-est et plus récemment aux Caraïbes (Haïti et 
République dominicaine). 
Les cas les plus proches du territoires français en 2025 ont été détectés en Allemagne et en Italie 
respectivement à 70 et 55 kilomètres de la frontière (source : BHVSI du 28/11/2025) 
La génotype I de la PPA était présent en Sardaigne entre 1978 et 2024. Le virus de génotype I a 
également été isolé en 2021 au sein d’élevages en Chine, provoquant des formes chroniques de la 
maladie. 
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